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www.lungca.org www.lungca.org 72.73%和73.68%。Han等 [9] 用金属亲和蛋白芯片和SELDI- 。有研究 [18] 发现ITIH4在卵 巢癌血清中表达下降。也有研究 [19, 20] 认为ITIH4是乳腺癌 的肿瘤标志物，在乳腺癌患者血清中表达上调，有助于 诊断和判断预后 。但有关肺癌的报道较少，Hamm等 [17] 发现在52%的肺癌组织中ITIH4 mRNA表达量下降。本研 
究结果亦显示在血清多肽图谱中该多肽峰表达下调，其

